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Π α ν τ ε λ ή ς  Γ .  Μ π ά γ κ ο ς  

Καθηγητής 
Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Σχολή Θετικών Επιστημών 
Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Εργαστήριο Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και Γενετικής 
 

ΠΡΟΣΩΠΙΚΕΣ ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΕΣ  

 
 Εθνικότητα:    Ελληνική 

 Ημερομηνία γέννησης:  09/12/1974 

 Τόπος γέννησης:  Αθήνα 

 Όνομα πατρός:   Γεώργιος 

 Όνομα μητρός:   Φωτεινή 

 Οικογενειακή κατάσταση: Έγγαμος με δύο παιδιά 

ΣΠΟΥΔΕΣ  

  2001-2005 

Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

Διδακτορική Διατριβή (PhD)  

Θέμα: «Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών πρωτεϊνών» 

Βαθμός: ΆΡΙΣΤΑ (ομόφωνα) 

 2001-2002 

Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ) 

Πιστοποιητικό Μεταπτυχιακής Επιμόρφωσης (PGCΕ) στην ΕΚΠΑΙΔΕΥΣΗ ΕΝΗΛΙΚΩΝ 

Βαθμός: 7.2 (ΛΙΑΝ ΚΑΛΩΣ) 

 1999-2001 

Π.Μ.Σ. ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ, που διοργανώνεται από τα Τμήματα Μαθηματικών των Παν/μίων 
Αθηνών και Ιωαννίνων και την Ιατρική Σχολή του Παν/μίου Αθηνών 

Μεταπτυχιακό Δίπλωμα Ειδίκευσης (MSc) στη ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ 

Βαθμός πτυχίου: 8,60 (ΑΡΙΣΤΑ) 

Διπλωματική Εργασία: «Πιθανοθεωρητικά Μοντέλα στη μελέτη της ακολουθίας των βάσεων του 
DNA» 

 1992-1997 

Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

Πτυχίο (BSc) στη ΒΙΟΛΟΓΙΑ 

Βαθμός: 6,85 (ΛΙΑΝ ΚΑΛΩΣ) 

Διπλωματική Εργασία: «Βιοχημικός καθαρισμός της Λεκτίνης Concanavalin-A, κρυστάλλωση και 
δομικές μελέτες των συμπλόκων της με γλυκο- και μανο-πυρανοζίτες και υδρόφοβα μόρια και 
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ενεργειακοί υπολογισμοί με την χρήση Ηλεκτρονικού Υπολογιστή» 

 

ΑΚΑΔΗΜΑΙΚΕΣ ΘΕΣΕΙΣ  

  11/2018- σήμερα 

Σχέση εργασίας: Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

 12/2014- 11/2018 

Σχέση εργασίας: Αναπληρωτής Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

 11/2017-12/2017 

Σχέση εργασίας: Αναπληρωτής Καθηγητής (Επισκέπτης με το θεσμό του "Πανεπιστημίου της 
Διασποράς") 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Κύπρου, Ιατρική Σχολή  

 12/2008- 12/2014 

Σχέση εργασίας: Επίκουρος Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

 10/2017-σήμερα 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) και Συντονιστής της Θεματικής 
Ενότητας «Γενετική» 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

 10/2010- 7/2011 και 10/2013-σήμερα 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

 12/2013- 3/2014 

Σχέση εργασίας: Άμισθος Επισκέπτης Ερευνητής 

Φορέας: Science for Life Laboratory (SciLifeLab), Stockholm University 

 10/2012- 7/2013  

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Μεταπτυχιακό Πρόγραμμα Σπουδών 
Εξειδίκευσης Καθηγητών Φυσικών Επιστημών 

 02/2006- 12/2008 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Επίκουρος Καθηγητής) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδος, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

 02/2007- 09/2007 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Λέκτορας) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Πελοποννήσου, Τμήμα Επιστήμης και Τεχνολογίας Υπολογιστών  

 02/2007- 01/2008, 

Σχέση εργασίας: Μεταδιδακτορικός Υπότροφος του Ιδρύματος Κρατικών Υποτροφιών (ΙΚΥ) 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

 11/2002-05/2005 

Υπότροφος Υποψήφιος Διδάκτορας (ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ).  

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας 

 

ΔΙΔΑΚΤΙΚΟ ΕΡΓΟ  

  12/2014- σήμερα 
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Σχέση εργασίας: Αναπληρωτής Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ Ι (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία)  

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΙI (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ Ι (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ ΙI (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

Αντικείμενο: Διδασκαλία των μεταπτυχιακών μαθημάτων (ΠΜΣ ΒΙΟΙΑΤΡΙΚΗ ΚΑΙ 
ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ): 

 ΥΠΟΛΟΓΙΣΤΙΚΗ ΑΝΑΛΥΣΗ ΒΙΟΛΟΓΙΚΩΝ ΑΛΛΗΛΟΥΧΙΩΝ (Χειμερινό 
Εξάμηνο – Συντονισμός και αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΜΕΘΟΔΟΛΟΓΙΑ ΤΗΣ ΕΡΕΥΝΑΣ (Εαρινό Εξάμηνο – Συντονισμός και 
αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΜΟΡΙΑΚΗ ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΚΑΙ ΓΕΝΕΤΙΚΗ (Εαρινό Εξάμηνο – Συντονισμός του 
εκπαιδευτικού έργου) 

 12/2008- 12/2014 

Σχέση εργασίας: Επίκουρος Καθηγητής 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ Ι (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία)  

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΙI (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ Ι (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ ΙI (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΕΙΔΙΚΑ ΚΕΦΑΛΑΙΑ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ ΚΑΙ ΒΙΟΗΘΙΚΗ (Εαρινό 
εξάμηνο-50% συνδιδασκαλία τα τελευταία χρόνια) 

 10/2017-7/2018 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) και Συντονιστής της Θεματικής 
Ενότητας 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΦΥΕ43 (ΓΕΝΕΤΙΚΗ):  

 ΓΕΝΕΤΙΚΗ 

 ΑΝΑΠΤΥΞΙΑΚΗ ΒΙΟΛΟΓΙΑ 

 ΕΞΕΛΙΞΗ 

 10/2010- 7/2011 και 10/2013-8/2017 

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Πρόγραμμα Σπουδών στις Φυσικές Επιστήμες 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΦΥΕ43 (ΓΕΝΕΤΙΚΗ):  

 ΓΕΝΕΤΙΚΗ 

 ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑ 

 ΕΞΕΛΙΞΗ 

 10/2012- 7/2013  

Σχέση εργασίας: Συνεργαζόμενο Εκπαιδευτικό Προσωπικό (ΣΕΠ) 

Φορέας: Ελληνικό Ανοικτό Πανεπιστήμιο (ΕΑΠ), Μεταπτυχιακό Πρόγραμμα Σπουδών 
Εξειδίκευσης Καθηγητών Φυσικών Επιστημών 

Αντικείμενο: Διδασκαλία στη Θεματική Ενότητα ΚΦΕ53 (ΟΡΓΑΝΩΣΗ ΤΗΣ ΥΛΗΣ ΣΕ 
ΕΜΒΙΑ ΣΥΣΤΗΜΑΤΑ)  

 02/2006- 12/2008 
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Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Επίκουρος Καθηγητής) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδος, Τμήμα Πληροφορικής με εφαρμογές στη Βιοϊατρική  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ Ι (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία)  

 ΒΙΟΛΟΓΙΑ ΙI (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ Ι (Χειμερινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ ΙI (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη διδασκαλία) 

 02/2007- 09/2007 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων (Λέκτορας) σύμφωνα με το Π.Δ. 407/80 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Πελοποννήσου, Τμήμα Επιστήμης και Τεχνολογίας Υπολογιστών  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των προπτυχιακών μαθημάτων: 

 ΕΙΣΑΓΩΓΗ ΣΤΗ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ (Εαρινό Εξάμηνο-αυτοδύναμη 
διδασκαλία) 

 09/2005- σήμερα 

Σχέση εργασίας: Διδάσκων με σύμβαση έργου (μέχρι το 2007) και άμισθος διδάσκων μέχρι σήμερα 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ.  

Αντικείμενο: Διδασκαλία των μεταπτυχιακών μαθημάτων: 

 ΑΡΧΕΣ ΚΑΙ ΜΕΘΟΔΟΙ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ, (Χειμερινό Εξάμηνο-25% 
συνδιδασκαλία) 

 ΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗ ΣΤΗ ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ, (Χειμερινό Εξάμηνο-17% 
συνδιδασκαλία – από το 2013 και μετά και συντονισμός του μαθήματος) 

 ΥΠΟΛΟΓΙΣΤΙΚΗ ΑΝΑΛΥΣΗ ΑΚΟΛΟΥΘΙΩΝ, (Εαρινό Εξάμηνο-50% 
συνδιδασκαλία – για κάποια έτη και συντονισμός του μαθήματος) 

 ΜΕΘΟΔΟΛΟΓΙΑ ΕΡΕΥΝΑΣ, (Εαρινό Εξάμηνο-17% συνδιδασκαλία) 

 

ΕΠΙΒΛΕΨΗ  ΔΙΠΛΩΜΑΤΙΚΩΝ ΕΡΓΑΣΙΩΝ, ΔΙΔΑΚΤΟΡΙΚΩΝ ΔΙΑΤΡΙΒΩΝ ΚΑΙ 
ΜΕΤΑΔΙΔΑΚΤΟΡΩΝ ΕΡΕΥΝΗΤΩΝ  

 Επίβλεψη μεταδιδακτόρων ερευνητών 

1. Γεώργιος Παυλόπουλος, Υποτροφία ΙΚΥ, 2010-2011 (τώρα Ερευνητής Β, ΕΚ 
ΦΛΕΜΙΝΓΚ) 

2. Στέφανος Μπονόβας, Επισκέπτης Μεταδιδακτορικός Ερευνητής (ν.4009/2011) με 
Εκπαιδευτική άδεια από το ΚΕΕΛΠΝΟ, 2011-2012 (τώρα Επίκουρος Καθηγητής, 
Humanitas University, Milan, Italy) 

3. Μαργαρίτα Θεοδωροπούλου, Υποτροφία ΙΚΥ, 2015-2016 (τώρα Πανεπιστημιακός 
Υπότροφος, Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

4. Παναγιώτα Κοντού, Υποτροφία ΙΚΥ, 2016-2017 (τώρα Πανεπιστημιακός Υπότροφος, 
Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

5. Κατερίνα Πανταβού,, Υποτροφία ΙΚΥ, 2017-2019 (τώρα Υπότροφος ΕΛΙΔΕΚ, Γεωπονικό 
Πανεπιστήμιο) 

6. Παναγιώτα Κοντού, Υποτροφία ΙΚΥ, 2019-2032 (σε εξέλιξη) 

7. Ελένη Βλάχου, Υποτροφία ΙΚΥ, 2019-2021 (σε εξέλιξη) 

Διδακτορικές Διατριβές (Επιβλέπων) 

1. Βασιλική Καρακικέ, «Στατιστικές και Υπολογιστικές Μεθοδολογίες στην Εκπαιδευτική 

Έρευνα», Παν/μιο Θεσσαλίας (σε εξέλιξη) 

2. Κωνσταντίνα Βέννου, «Μεθοδολογίες Υπολογιστικής Ανάλυσης και Μετα-ανάλυσης 
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Δεδομένων Γονιδιακής Εκφρασης», Παν/μιο Θεσσαλίας, Υποτροφία ΙΚΥ (σε εξέλιξη) 

3. Ahmed Fouaad Elsayed Atia Roumia, «Computational studies for protein structure 

and function prediction», Παν/μιο Θεσσαλίας, Υποτροφία ΙΚΥ Ελληνο-Αιγυπτιακή 

συνεργασία (σε εξέλιξη) 

4. Ιωάννης Πετασάκης, «Υπολογιστικές και μαθηματικές μεθοδολογίες μετα-ανάλυσης 

βιοϊατρικών δεδομένων» (σε εξέλιξη) 

5. Ιωάννης Ταμπόσης, «Hidden Markοv Models και επεκτάσεις τους στη 

Βιοπληροφορική», (σε εξέλιξη) 

6. Γεωργία Καπούλα, «Γενετικη Επιδημιολογια Πολυπαραγοντικων Νοσηματων», 

Παν/μιο Θεσσαλίας, (ολοκληρώθηκε τον Φεβρουάριο 2019, τώρα προϊσταμένη βιοχημικού 

εργαστηρίου Νοσοκομείο Λαμίας) 

7. Παναγιώτα Κοντού, «Ανάλυση Δεδομένων Γονιδιακής Έκφρασης και Πολύπλοκων 
Βιολογικών Δικτύων», Παν/μιο Θεσσαλίας, (ολοκληρώθηκε το Δεκέμβριο 2016, τώρα 
Πανεπιστημιακός Υπότροφος, Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας) 

8. Νίκη Δήμου, «Μεθοδολογία γενετικής επιδημιολογίας και μέτα-ανάλυσης γενετικών 
δεδομένων», Παν/μιο Θεσσαλίας (ολοκληρώθηκε το Σεπτέμβριο 2016, τώρα 
Πανεπιστημιακός Υπότροφος, Πανεπιστήμιο Ιωαννίνων) 

Διδακτορικές Διατριβές (μέλος τριμελούς συμβουλευτικής επιτροπής) 

1. Γεώργιος Τσαούσης, «Υπολογιστικές μεθοδολογίες για τη μελέτη διαμεμβρανικών 
πρωτεϊνών», Παν/μιο Αθηνών (ολοκληρώθηκε) 

2. Μαργαρίτα Θεοδωροπούλου, «Υπολογιστικές μεθοδολογίες για μελέτη συζευγμένων με 
G-πρωτεϊνες υποδοχέων», Παν/μιο Αθηνών (ολοκληρώθηκε) 

3. Ορέστης Ευθυμίου, «Πολυπαραγοντική Επέκταση της Μετα-ανάλυσης», Παν/μιο 
Ιωαννίνων (Ολοκληρώθηκε, Μάιος 2017) 

4. Γεώργιος Σκούφος, «Computational methods for identifying and characterizing 
Bacteria», Παν/μιο Θεσσαλίας, Τμήμα Ηλεκτρολόγων Μηχανικών και Μηχανικών 
Υπολογιστών (σε εξέλιξη) 

5. Δήμητρα Καραγκούνη, «Υπολογιστική Ανάλυση των Λειτουργιών των μη Κωδικών 
Μεταγράφων στη Γονιδιωματική Ρύθμιση», Παν/μιο Θεσσαλίας, Τμήμα Ηλεκτρολόγων 
Μηχανικών και Μηχανικών Υπολογιστών (ολοκληρώθηκε) 

Διδακτορικές Διατριβές (μέλος επταμελούς εξεταστικής επιτροπής) 

1. Ζωή Λίτου, «Πρόγνωση δομής και τοπολογίας μεμβρανικών πρωτεϊνών», Παν/μιο 
Αθηνών, 2009 

2. Κωνσταντίνος Μούτσελος, «Εξόρυξη βιοϊατρικής πληροφορίας με χρήση οντολογιών για 
τη δημιουργία εικονικών φυσιολογικών μοντέλων (virtual physiological human 
models) σε συστημική κλίμακα», Παν/μιο Στερεάς Ελλάδας, 2013 

Πτυχιακές Εργασίες (Επιβλέπων) 

Επίβλεψη Πτυχιακών Εργασιών στο Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική: 
Κατερίνα Σκούλτσου, Αθηνά Γρηγοριάδου, Νίκος Νικολακάκης, Ειρήνη Καλαθά, Αλεξάνδρα 
Βάτσιου, Γεωργία Πελέκα, Κωνσταντίνα Βέννου, Ελισάνθη Νικολάου, Σύλβια Κτιστάκη, Λούης 
Παπαγεωργίου, Αλέξης Λούκας, Κωνσταντίνα Παπαδημητρίου, Βασίλης Κάργας, Μαριάνα 
Τσάνα, Θεοδοσία Χαρίτου, Ελένη Τριβύλου, Χρύσα Μαλέσκου, Χριστιάνα Νικολάου, 
Παναγιώτα Κοντού, Μαρία Χάτζου, Ελένη Οικονόμη, Ηλίας Σπύρος, Αθηνά Αμανατίδου, 
Χριστίνα Χαραλάμπους, Δήμητρα Φράγκου, Γιάννης Μιντσόπουλος, Δήμητρα Ποχάνη, Μαρία 
Κάμπα, Χριστίνα Βασιλείου, Σπυριδούλα Μπογιατζή, Ελένη Νυδριώτη, Χριστίνα Κερμελιώτη, 
Ελένη Χριστοδουλοπούλου, Παμπάλου Ανδρομάχη, Αικατερίνη Παλαιοκρασσά (σε εξέλιξη), 
Στάση Ευαγγελία (σε εξέλιξη), Ανδρονίδου Ελισάβετ- Μαρία (σε εξέλιξη), Κωνσταντίνος Σεϊντης 
(σε εξέλιξη). 

 Μεταπτυχιακές Διπλωματικές Εργασίες (Επιβλέπων) 

Επίβλεψη Διπλωματικών Εργασιών στο ΠΜΣ Βιοπληροφορικής (ΕΚΠΑ): Ουρανία Λιμήτσιου, 

Αγγελική Μπλίκα,  Χαρίλαος Μαυρόπουλος, Σεραφείμ Μαυρίδης, Παναγιώτα-Άννα Καλοβυρνά, 

Παρασκευάς Ανθόπουλος, Νικόλαος Τσουκαλάς, Καλλιόπη Σπυριδοπούλου, Σωκράτης 
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Στούμπος, Σταυρούλα Χατζή, Φανη Μάντζαρη, Δήμητρα Σαραντοπούλου, Μαρία Χάτζου, 

Ηλίας Ασημάκης, Αλίνα Λογαρίδη, Παναγιώτα Κοντού, Γεώργιος Πλευριάς, Κωνσταντίνα 

Μέρου, Ελευθερία Δημοποπούλου, Θεοδοσία Χαρίτου, Βασιλική Μανιώτη, Μαρία Συντιχάκη, 

Μαρία Καραγρηγορίου, Θεοδώρα Ταφαρλή. 

Επίβλεψη Διπλωματικών Εργασιών στο ΠΜΣ Υπολογιστικής Ιατρικής και Βιολογίας (ΠΘ): 

Γεωργία Καπούλα, Ανθή Κοκκίνου, Ιωάννης Ταμπόσης, Κωνσταντίνα Παπαδημητρίου, 

Κωνσταντίνα Βέννου, Χριστίνα Κερμελιώτη, Ζαγαλιώτη Σοφία-Χρυσοβαλάντου, Ευγενία 

Μαλλιαρού, Σταυρούλα Καλοπήτα (σε εξέλιξη), Παπαμιχάλης Κωνσταντίνος (σε εξέλιξη), Ελένη 

Ντάλλη (σε εξέλιξη), Κακούρας Νικόλαος, Παυλέτση Αλεξάνδρα, Καραθανάση Μαγδαληνή (σε 

εξέλιξη), Στυλιανού Μαρία (σε εξέλιξη), Παπασπύρου Ηλέκτρα (σε εξέλιξη), Γαρυφάλλη Σοφια 

(σε εξέλιξη). 

ΔΙΟΙΚΗΤΙΚΟ ΕΡΓΟ  

  7/2018-σήμερα (τριετής θητεία) 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Σχολή Θετικών Επιστημών 

 Κοσμήτορας Σχολής 

 5/2016-7/2018 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

 Αναπληρωτής Προέδρου του Τμήματος 

 30/5/2016-σήμερα 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

 Διευθυντής Εργαστηρίου Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και Γενετικής (ΦΕΚ 
1269/τ. Β΄/2015) 

 5/6/2013-σήμερα 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλίας 

Μέλος Επιτροπών Τμήματος: 

 Επιτροπή Πτυχιακών Εργασιών 

 Επιτροπή Αναμόρφωσης Προγράμματος Σπουδών 

 Επιτροπή Διαδικτύου 

 Επιτροπή Βιοηθικής και Δεοντολογίας της Έρευνας 

 Μέλος της Εφορευτικής Επιτροπής για εκλογή Προέδρου του Τμήματος (2017) 

Μέλος Επιτροπών ΔΠΜΣ «Βιοϊατρική και Πληροφορική»  

 Ειδική Διατμηματική Επιτροπή (ΕΔΕ)- Αναπληρωτής Διευθυντής 

 Επιτροπή Επιλογής Μεταπτυχιακών Φοιτητών 

 Συμβουλευτική Επιτροπή κατεύθυνσης «Υπολογιστική Ιατρική και Βιολογία» 

 Συμβουλευτική Επιτροπή κατεύθυνσης «Πληροφορική και ΤΠΕ στην Εκπαίδευση» 

Μέλος Οργάνων Διοίκησης και Επιτροπών Πανεπιστημίου Θεσσαλίας: 

 Mέλος της Συγκλήτου του ΠΘ (από 2018) 

 Αναπληρωματικό μέλος της Συγκλήτου του ΠΘ (2016-2018) 

 Μέλος της Επιτροπής Ερευνών του ΠΘ (από 2017) 

 Μέλος του Επταμελούς Οργάνου Διοίκησης της ΕΕ του ΠΘ (από 2017) 

 Αναπληρωματικό μέλος της Κεντρικής Εφορευτικής Επιτροπής για την εκλογή 
Πρύτανη και Αντιπρυτάνεων (2018) 
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 01/2009- 5/6/2013 

Τμήμα Πληροφορικής με Εφαρμογές στη Βιοϊατρική 

Πανεπιστήμιο Στερεάς Ελλάδας 

Μέλος Προσωρινής Γενικής Συνέλευσης 

Μέλος Επιτροπών Τμήματος: 

 Επιτροπή Βιβλιοθήκης 

 Επιτροπή Πτυχιακών Εργασιών 

 Επιτροπή Προγράμματος Σπουδών 

 Επιτροπή Κτηρίων 

ΕΡΓΑΣΙΑΚΗ ΕΜΠΕΙΡΙΑ  

  05/2005-06/2005 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ. 

  Αντικείμενο: Τεχνικός Εργαστηρίων H/Y 

 06/2005-08/2006 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ: Ανάπτυξη πρωτότυπης μεθοδολογίας και λογισμικού για 
τη δημιουργία πολλαπλών στοιχίσεων αλληλουχιών βιολογικών μακρομορίων και την 
αντικειμενική τους αξιολόγηση (ΠΟ.Σ.Α.ΒΙΟ.ΜΑ.)».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ. 

Αντικείμενο: Ανάπτυξη αλγορίθμων (συμμετοχή στα πακέτα εργασίας ως ερευνητής) 

 11/2002-05/2005 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Πανεπιστήμιο Αθηνών, Τμήμα Βιολογίας  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ: Πρόγνωση δομής και λειτουργίας μεμβρανικών 
πρωτεϊνών».  

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ.  

Αντικείμενο: Υποτροφία για Διδακτορική Διατριβή και Επικουρικό διδακτικό έργο 

 4/2001-12/2003 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Παν/μιο Αθηνών, τμήμα Βιολογίας,  

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Ανάπτυξη ολοκληρωμένου περιβάλλοντος για τη μελέτη (διαμεμβρανικών) 
πρωτεϊνικών υποδοχέων και των υποκαταστατών τους στο διαδίκτυο» 

Φορέας Χρηματοδότησης: ΙΝΤΡΑΚΟΜ Α.Ε.  

Αντικείμενο: Συγγραφή και έλεγχος λογισμικού. Επικεφαλής πενταμελούς ομάδας, με ευθύνη τη 
δημιουργία, διαχείριση, ενημέρωση και σχολιασμό της σχεσιακής βάσης δεδομένων.   

Συμμετοχή στη μεταγλώττιση προγνωστικών αλγορίθμων από γλώσσα C σε JAVA 

Συμμετοχή στη διαδικασία εγκατάστασης και ελέγχου του λογισμικού σε διάφορες πλατφόρμες 
(Windows 2000, SGI-IRIX 6.5, SunOS 2.7, Linux με Kernels 2.4-2.6) 

 4/2000- 8/2000 

Σχέση εργασίας: Σύμβαση έργου 

Φορέας: Παν/μιο Αθηνών, Τμήμα Μαθηματικών, ΠΜΣ ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ 

Φορέας Χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ 
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Αντικείμενο: Τεχνικός εργαστηρίων Η/Υ 

 09/1998-09/1999 

Στρατιωτική θητεία: Σώμα Υγειονομικού, Στρατός Ξηράς 

Ειδικότητα: Νοσοκόμος-Τραυματιοφορέας 

Νοσοκόμος-Τραυματιοφορέας (129 Μ/Κ ΜΜΠ, 30 ΛΣ). Θητεία σε Μικροβιολογικό 
Εργαστήριο (496 ΓΣΝΔ), και στις Τεχνικές Υπηρεσίες (401 ΓΣΝΑ) 

 09/2003-06/2004 

Φορέας: Ιδιωτικό Γυμνάσιο-Λύκειο «Σχολή Πετράκη-Βαλσαμίδη», Πειραιάς 

Σχέση εργασίας: Προσωρινός Αναπληρωτής Καθηγητής (ΠΕ4) 

Αντικείμενο: Διδασκαλία μαθημάτων Βιολογίας Γενικής Παιδείας, Θετικής Κατεύθυνσης 
καθώς και Περιβαλλοντικών Επιστημών στις τάξεις Α’ και Γ’ Γυμνασίου καθώς και Β’ και Γ’ 
Λυκείου. (12 ώρες/εβδομάδα). Πραγματικός χρόνος διδακτικής προϋπηρεσίας 6 μήνες 20 
ημέρες. 

Συμμετοχή ως εξεταστής, στις πανελλήνιες εξετάσεις της ίδιας χρονιάς (Βιολογία Γενικής 
Παιδείας, Γ’ Λυκείου). 

Υπεύθυνος Καθηγητής τμήματος Α’ Γυμνασίου. 

 09/2000-02/2001,  09/2001-06/2002 

Φορέας: Ινστιτούτο Επαγγελματικής Κατάρτισης (ΙΕΚ) ΕΛΕΥΣΙΝΑΣ (ΟΑΕΔ) 

Σχέση εργασίας: Ωρομίσθιος Καθηγητής 

Αντικείμενο: Διδασκαλία των εξαμηνιαίων μαθημάτων:  

 ΑΝΑΤΟΜΙΑΣ–ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑΣ,  

 ΜΙΚΡΟΒΙΟΛΟΓΙΑΣ–ΥΓΙΕΙΝΗΣ,  

 ΑΝΑΤΟΜΙΑΣ–ΦΥΣΙΟΛΟΓΙΑΣ ΜΥΟΣΚΕΛΕΤΙΚΟΥ ΣΥΣΤΗΜΑΤΟΣ,  

 ΘΕΜΑΤΙΚΩΝ ΕΡΓΑΣΙΩΝ ΚΑΙ  

 Α’ ΒΟΗΘΕΙΩΝ 

σε σπουδαστές του Α’, Γ’ και Δ’ εξαμήνου της ειδικότητας Νοσηλευτικής-Τραυματιολογίας, 350 
συνολικές ώρες διδασκαλίας. 

ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΟΣ ΥΠΕΥΘΥΝΟΣ ΣΕ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑΤΑ  

  1/2017-12/2019, Εκπρόσωπος του Πανεπιστημίου Θεσσαλίας στο ΔΣ της Υποδομής ELIXIRgr 

Πράξη: «H Ελληνική Ερευνητική Υποδομή για Διαχείριση και Ανάλυση Δεδομένων στις Βιοεπιστήμες» με 
Κωδικό ΟΠΣ 5002780 στο Επιχειρησιακό Πρόγραμμα «Ανταγωνιστικότητα Επιχειρηματικότητα και 
Καινοτομία 2014-2020» 

Συνολικός προϋπολογισμός για το Εργαστήριο Μοριακής και Υπολογιστικής Βιολογίας και 
Γενετικής:  €180.000 

 4/2017-4/2019, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Κ. 
Πανταβού):  «Μετα-ανάλυση μελετών Περιβαλλοντικής και Γενετικής Επιδημιολογίας» 

Συνολικός προϋπολογισμός €26.141 

 12/2019-11/2021, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για μεταδιδακτορική διατριβή στην 

Παναγιώτα Κοντού):  «Ανάλυση Πολύπλοκων Βιολογικών Δικτύων: Δίκτυα Γονιδιακών 

Πολυμορφισμών-Γονιδιακής Έκφρασης- Ασθενειών»,  

Συνολικός προϋπολογισμός €26.400 

 12/2019-11/2021, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για μεταδιδακτορική διατριβή στην 

Ελένη Βλάχου):  «Αντιληπτική μάθηση και γενίκευση σε απαιτητικά ακουστικά και φωνητικά 

περιβάλλοντα»,  
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Συνολικός προϋπολογισμός €26.400 

 12/2016-8/2017, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Π. 
Κοντού):  «Μεθοδολογία μέτα-ανάλυσης δεδομένων από μικροσυστοιχίες» 

Συνολικός προϋπολογισμός €19.000 

 7/2015-6/2017, Επιστημονικός Υπεύθυνος και κύριος ερευνητής 

«Κατασκευή Πιλοτικού Πληροφοριακού Συστήματος Καταγραφής Ασθενών», Ιδιωτική Χορηγεία  

Συνολικός προϋπολογισμός 17.250 € 

 4/2015-8/2016, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στην Μ. 
Θεοδωροπούλου):  «Βιοπληροφορικές Μελέτες Δομής και Λειτουργίας σε Μεμβρανικές Πρωτεΐνες» 

Συνολικός προϋπολογισμός €19.900 

 09/12/16 - 08/12/19, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (υποτροφία για διδακτορική διατριβή στην Κ. Βέννου):  
«Μεθοδολογίες Υπολογιστικής Ανάλυσης και Μετα-ανάλυσης Δεδομένων Γονιδιακής Έκφρασης» 

Συνολικός προϋπολογισμός €29.408 

 2/2014-7/2015, Επιστημονικός Υπεύθυνος και κύριος ερευνητής 

Ερευνητικό πρόγραμμα της ΓΓΕΤ (ΑΡΙΣΤΕΙΑ ΙΙ).  

«Integration of data from multiple sources: a fusion of epidemiology and bioinformatics with applications to 
complex diseases»  

Συνολικός προϋπολογισμός €180.000 

 3/2012-2/2015, Επιστημονικός Υπεύθυνος για το ΠΣΕ 

Ερευνητικό πρόγραμμα ΓΓΕΤ (ΣΥΝΕΡΓΑΣΙΑ 2009).  

«Σύγχρονες μέθοδοι βιοπληροφορικής για τη μελέτη της δράσης των μεμβρανικών υποδοχέων και της 
εμπλοκής τους σε παθολογικές καταστάσεις»  

ΕΚΠΑ-ΠΣΕ-ΙΝΤΡΑΣΟΦΤ  

Συνολικός προϋπολογισμός ΠΣΕ €67.300 

 10/2009 – 10/2010, Επιστημονικός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το Υπουργείο Υγείας:  «Γενετική Επιδημιολογία του 
Μεταβολικού Συνδρόμου: Εντοπισμός γονιδίων που συμβάλλουν στην προδιάθεση για Υπέρταση, Σακχαρώδη 
Διαβήτη, Υπερλιπιδαιμία και Παχυσαρκία» 

Συνολικός προϋπολογισμός €9.000 

 10/2009 – 10/2010, Ακαδημαϊκός Υπεύθυνος 

Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το ΙΚΥ (μεταδιδακτορική έρευνα για υποτροφία στον Γ. 
Παυλόπουλο):  «Αλγόριθμοι ομαδοποίησης και οπτικοποίησης στη βιολογία συστημάτων» 

Συνολικός προϋπολογισμός €7.200 

ΣΥΜΜΕΤΟΧΗ ΣΕ ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑΤΑ  

  10/2009 – 10/2010, Ερευνητικό πρόγραμμα χρηματοδοτούμενο από το Υπουργείο Υγείας:  «Γενετικοί 
πολυμορφισμοί στο έμφραγμα του μυοκαρδίου: ο ρόλος του πολυμορφισμού 4G/5G του PAI-1» 

 2007-2008 Ερευνητικό πρόγραμμα ΕΛΛΗΝΟ-ΚΥΠΡΙΑΚΗ Συνεργασία 2007 «Ανάπτυξη 

πρωτότυπης Βιοπληροφορικής μεθοδολογίας για την αναγνώριση γειτονικών στο χώρο 

διαμεμβρανικών α-ελίκων σε πολυτοπικές διαμεμβρανικές πρωτεΐνες από την αμινοξική τους 

ακολουθία».  

 02/2007-01/2008 

Ερευνητικό πρόγραμμα μεταδιδακτορικής έρευνας ΙΚΥ: «Αλγόριθμοι μηχανικής μάθησης στη 
Βιοπληροφορική». 

 01/2006-12/2006 
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Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ ΙΙ: Μαθηματικά μοντέλα στη Βιοπληροφορική».  

 06/2005-08/2006 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «ΠΥΘΑΓΟΡΑΣ: Ανάπτυξη πρωτότυπης μεθοδολογίας και λογισμικού για 
τη δημιουργία πολλαπλών στοιχίσεων αλληλουχιών βιολογικών μακρομορίων και την 
αντικειμενική τους αξιολόγηση (ΠΟ.Σ.Α.ΒΙΟ.ΜΑ.)». 

 5/2005- 6/2008 

Ερευνητικό πρόγραμμα: «Π.Μ.Σ. ΒΙΟΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗΣ» 
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ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΕΝΔΙΑΦΕΡΟΝΤΑ  
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-Ασθένειες πολυπαραγοντικής αιτιολογίας  

-Ανάλυση γονιδιακής έκφρασης απο μικροσυστοιχίες DNA και RNAseq 
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 Prediction of β-barrel outer membrane proteins: application to complete genomes, 

presented at the Hellenic Bioinformatics Forum (HBF), 2007 (in English)  

 Genetic polymorphisms and diseases: meta-analysis of genetic association studies, 

presented at the 29th Conference of the Hellenic Society of Biological Sciences (HSBS), 2007 
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(in Greek)  

 Hidden Markov Models and applications in biology, presented at the Athens University 

of Economics and Business, 2006 (in Greek)  

 Algorithms for structure prediction of bacterial β-barrel outer membrane proteins, 

presented at the International Greek Biotechnology Forum (IGBF), 2005 (in English)  

ΚΡΙΤΗΣ ΓΙΑ ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΕΣ ΟΡΓΑΝΩΣΕΙΣ ΚΑΙ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ  

  Κριτής για ερευνητικά προγράμματα  

 Επιχορηγούμενα από το Υπουργείο Έρευνας και Τεχνολογίας της Γαλλικής 

Δημοκρατίας (MINISTERE DELEGUE A LA RECHERCHE ET AUX 

NOUVELLES TECHNOLOGIES) στη δράση: «Biologie cellulaire, moléculaire et 

structurale (BCMS)» 2004 

 Επιχορηγούμενα από το National Institute for Social Care and Health Research 

(NISCHR), Wales, UK, 2011 

 Επιχορηγούμενα από το Israel Science Foundation (ISF), 2012 

 Διάφορα προγράμματα της ΓΓΕΤ (ΣΥΝΕΡΓΑΣΙΑ, ΑΡΙΣΤΕΙΑ, ΕΔΒΜ κ.ο.κ.) 

 Κριτής για υποτροφίες του ΙΚΥ 

 Κριτής για τα διεθνή περιοδικά:  

 BMC Bioinformatics  

 BMC Biology 

 Nucleic Acids Research 

 Bioinformatics  

 FEBS Letters  

 Proteins: Structure, Function and Bioinformatics  

 BMC Cell Biology  

 Protein Science  

 PLoS ONE  

 Molecular Simulation   

 Journal of Proteome Research  

 BBA – Proteins and Proteomics  

 Chest  

 Journal of Hypertension  

 American Journal of Hypertension  

 Hypertension Research  

 European Journal of Neurology  

 European Journal of Endocrinology  

 International Journal of Immunogenetics  

 Journal of Applied Oral Science  

 Physiological Genomics  

 Pharmacogenetics and Genomics  

 The Breast  

 Human Molecular Genetics  

 Journal of Medical Genetics  

 Disease Markers  

 Journal of Medical Microbiology  
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 Bioorganic & Medicinal Chemistry 

 Yonsei Medical Journal  

 Archives of Oral Biology  

 Amino acids  

 Computers in Biology and Medicine  

 Journal of Clinical Epidemiology  

 International Journal of Biostatistics  

 Statistical Applications in Genetics and Molecular Biology  

 Statistics in Medicine  

 Statistical Methods in Medical Research 

 BMC Medical Research Methodology  

 American Journal of Epidemiology  

 Genetic Epidemiology  

 BMC Medical Genetics  

 Genomics Proteomics and Bioinformatics  

 Computational Statistics and Data Analysis  

 Gene  

 Molecular Biology Reports  

 Genetic Testing and Molecular Biomarkers  

 Biostatistics  

 The Journal of Obstetrics and Gynaecology Research  

 Circulation  

 Research Synthesis Methods 

 Μέλος της Επιτροπής Σύνταξης (Editorial Board-Associate Editor) των διεθνών περιοδικών 

 BMC Research Notes  

 PloS ONE 

 The Open Bioinformatics Journal  

 

ΣΥΜΜΕΤΟΧΗ ΣΕ ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΕΣ ΟΡΓΑΝΩΣΕΙΣ  

  Member of the Organizing Committee and co-chair of the ECCB2018 (Athens) 

 Μέλος της International Society for Computational Biology (ISCB) 

 Μέλος της Πανελλήνιας Ένωσης Βιοεπιστημόνων (ΠΕΒ) 

 Μέλος της American Statistical Association (ASA) 

 Μέλος της Ελληνικής Εταιρία Βιολογικών Επιστημών (ΕΕΒΕ) 

 Συντονιστής συνεδρίας παρουσιάσεων αναρτώμενων ανακοινώσεων (posters) στο 29ο 
συνέδριο της ΕΕΒΕ (2007) 

 Συντονιστής συνεδρίας παρουσιάσεων αναρτώμενων ανακοινώσεων (posters) στο 30ο 
συνέδριο της ΕΕΒΕ (2008) 

 Μέλος της Οργανωτικής Επιτροπής στο 39ο συνέδριο της ΕΕΒΕ (2017) 

 Ιδρυτικό μέλος της Ελληνικής Εταιρίας Υπολογιστικής Βιολογίας και Βιοπληροφορικής 
(ΕΕΥΒΒ) 

 Συν-διοργανωτής του 1st Greek Bioinformatics & Medical Informatics Forum (2007) 

 Μέλος της Επιστημονκής Επιτροπής του conference of the Hellenic Society for 

Computational Biology and Bioinformatics HSCBB08, HSCBB09, HSCBB10, HSCBB11 
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HSCBB12, HSCBB13, HSCBB14, HSCBB15, HSCBB16, HSCBB17 

 Mέλος του Δ.Σ. και Ταμίας της ΕΕΥΒΒ (2009-2013) 

 Μέλος του Δ.Σ. και Αντιπρόεδρος της ΕΕΥΒΒ (2013-) 

 Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του BBCC2017 και BBCC2018 (International Conference, 
affiliated with the ISCB) 

 Μέλος του Ελληνικού Στατιστικού Ινστιτούτου (ΕΣΙ) 

 Μέλος της Οργανωτικής και Επιστημονικής Επιτροπής του 31ου Πανελληνίου Συνεδρίου 
Στατιστικής (Λαμία, 2018) 

 Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του MIND Workshop (Mining Complex Entities from 
Network and Biomedical Data), Co-located with ECML/PKDD 2011, European Conference 
on Machine Learning and Principles and Practice of Knowledge Discovery in Databases;  

 Μέλος της Επιστημονικής Επιτροπής του 8th IEEE International Conference on 
BioInformatics and BioEngineering (BIBE), Athens (2008) 

 Μέλος του ΔΣ του Ελληνικού Κόμβου της Ευρωπαϊκής Υποδομής ELIXIR (ELIXIR-GR), ως 
αντιπρόσωπος του ΠΘ, Αναπληρωτής Συντονιστής Εκπαίδευσης (2016-) 

 Member of the Steering Committee of BMBS COST Action BM1405: Non-globular proteins - 
from sequence to structure, function and application in molecular physiopathology (NGP-NET) 

 Member of the Steering Committee of the ELIXIRgr node in which he is deputy head of 
training and member of the international specialized protein resources network (SPRN). 

 Μέλος και Γραμματέας του Δ.Σ. του συλλόγου φοιτητών του Βιολογικού Τμήματος του ΕΚΠΑ 
«Ο ΗΣΙΟΔΟΣ» (1995-1997) 

ΥΠΟΤΡΟΦΙΕΣ-ΔΙΑΚΡΙΣΕΙΣ  

  Από 02/2007 εως 01/2008, μεταδιδακτορικός υπότροφος του Ιδρύματος Κρατικών Υποτροφιών 
(ΙΚΥ), για το πρόγραμμα με τίτλο «Αλγόριθμοι μηχανικής μάθησης στη Βιοπληροφορική» στη 
θεματική περιοχή ΠΛΗΡΟΦΟΡΙΚΗ-ΜΑΘΗΜΑΤΙΚΑ. 

 Από το Νοέμβριο του 2002 έως και τον Μάιο του 2005, υπότροφος του Προγράμματος 
ΗΡΑΚΛΕΙΤΟΣ–Υποτροφίες για τη βασική έρευνα στο Παν/μιο Αθηνών, στα πλαίσια της 
διδακτορικής διατριβής. Φορέας χρηματοδότησης: ΕΠΕΑΕΚ-ΙΙ 

 Κατά την διάρκεια των Ακαδημαϊκών ετών 1999-2000 και 2000-2001 ελάμβανα υποτροφία, λόγω 
ακαδημαϊκών επιδόσεων, από το Π.Μ.Σ. «ΒΙΟΣΤΑΤΙΣΤΙΚΗΣ» (ΕΠΕΑΕΚ) 
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ΣΥΝΟΨΗ ΤΟΥ ΔΗΜΟΣΙΕΥΜΕΝΟΥ ΕΡΓΟΥ  

http://www.compgen.org/people/pbagos 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΩΝ  ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΠΕΡΙΟΔΙΚΑ ΜΕΤΑ ΑΠΟ 
ΚΡΙΣΗ  

  110 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΔΗΜΟΣΙΕΥΣΕΩΝ  ΣΕ ΣΥΛΛΟΓΙΚΟΥΣ ΤΟΜΟΥΣ ΚΑΙ 
ΠΡΑΚΤΙΚΑ ΔΙΕΘΝΩΝ ΣΥΝΕΔΡΙΩΝ ΜΕΤΑ ΑΠΟ ΚΡΙΣΗ  

  12 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΑΡΙΘΜΟΣ ΒΙΒΛΙΩΝ  

  1 

ΑΝΑΦΟΡΕΣ ΣΤΗ ΔΙΕΘΝΗ ΒΙΒΛΙΟΓΡΑΦΙΑ  

 Google Scholar citations= 4485, h-index=36, m-index=2.25  
Scopus citations= 3026, h-index=31, m-index=1.937  

ΠΡΟΦΟΡΙΚΕΣ ΚΑΙ ΑΝΑΡΤΩΜΕΝΕΣ  ΑΝΑΚΟΙΝΩΣΕΙΣ ΣΕ ΔΙΕΘΝΗ ΣΥΝΕΔΡΙΑ   

  30 

ΠΡΟΦΟΡΙΚΕΣ ΚΑΙ ΑΝΑΡΤΩΜΕΝΕΣ ΑΝΑΚΟΙΝΩΣΕΙΣ ΣΕ ΕΘΝΙΚΑ ΣΥΝΕΔΡΙΑ  

  >140 

ΣΥΝΟΛΙΚΟΣ ΔΕΙΚΤΗΣ ΕΠΙΡΡΟΗΣ (IMPACT FACTOR) ΔΗΜΟΣΙΕΥΜΕΝΩΝ 
ΕΡΓΑΣΙΩΝ  

  361,514 (3.286/paper) 
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